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RESUMEN

La enfermedad hemorragica del conejo es considerada una de las mas importantes
en la produccion cunicola, conocida por los altos indices de morbilidad y mortalidad
en las areas de produccion generando importantes pérdidas econdémicas. México
fue declarado libre de la enfermedad hemorragica del conejo para los afios 1993,
aunque en el afo 2019 inicia un registro en el sur de EU y a principios del 2020
“‘AVISE” reporta muerte subita y otros signos alarmantes los cuales, apuntaron a un
nuevo brote de esta enfermedad, hasta el momento no se ha reportado la

erradicacion en México, pero si una situacion estable.

El objetivo de esta revision es hablar de las generalidades de la enfermedad, y la
importancia de notificar no solo a los productores de conejos sino también a los
tutores, ya que esta especie ha sido adoptada favorablemente en la sociedad como
mascota no convencional “exética” y por lo tanto es importante la vacunacion

preventiva.

Palabras clave: Oryctolagus cuniculus, Calicivirus, Septicemia, Bioseguridad,

Mortalidad



I.- INTRODUCCION

Basado en registros de la SENASICA (2015), la proteina de conejo consumida en
México es apreciada por la calidad sabor, y precio accesible, por lo tanto, es una

opcion para la poblacion en situacion vulnerable.

Esta fuente alimenticia rica en proteina se clasifica como carne blanca y magra,
ademas contiene omega tres y seis, contenido bajo de sodio, alto contenido de
potasio minerales y vitaminas (ANCUM, 2010). El consumo per capita en la
republica mexicana reportado por el Comité Sistema Producto Cunicola (2012), es

de 100 gramos.

Dentro de la cadena productiva se localizan amenazas sanitarias en la produccion
de conejos, se habla de la conocida Enfermedad Hemorragica Viral del Conejo o
Enfermedad Hemorragica del Conejo, para los afios ochenta debido a esta
enfermedad se adjudicaron grandes pérdidas econdémicas en esta actividad
pecuaria, siendo la muerte subita la principal caracteristica de esta enfermedad. En
México se registro el primer caso debido a una importacion ilegal de canales

provenientes de China (Gay, 2015: OIE, 2019).

Para el afio de 1993 esta enfermedad fue declarada erradicada de la Republica
Mexicana, la organizacion mundial de sanidad animal (OIE) notifico un caso en un
conejo mascota en una region de Estados Unidos de América, el 8 de julio del 2019,
el cual fue confirmado el 17 de julio del 2019 en el cual se involucraron

organizaciones responsables de la vigilancia sanitaria para la prevencion y control



de enfermedades del ya mencionado pais. También se notificé la muerte de conejos

silvestres en la zona del brote (OIE, 2019).

El 3 de abril del 2020 el SENASICA por medio del programa “AVISE”, notificé que
30 conejos adultos en produccion de traspatio en el municipio de Nuevo Casa
Grandes, Chihuahua, presentaron signos compatibles a la enfermedad como;
hemorragia nasal, dificultad respiratoria y muerte slUbita en atencion a estos
acontecimientos realizaron prueba de hemoaglutinacion (HA) y técnica de la
reaccion en cadena de la polimerasa con transcriptasa inversa (RT-PCR). El 8 de
abril del 2020 el laboratorio de Bioseguridad Nivel 3 afirmo que los casos reportados

fueron positivos a la Enfermedad Hemorragica Viral de los Conejos (OIE, 2020).



II.- ANTECEDENTES HISTORICOS DE LA ESPECIE

Oryctolagus cuniculus, es el nombre cientifico del conocido conejo domestico y/o
conejo europeo del cual sus origenes se atribuyen a la peninsula ibérica, la principal

caracteristica es que se trata de un mamifero pequefio (Pinheiro et al., 2016).

Cuando se habla de antecedentes se relaciona a los restos de Oryctolagus
laynensis localizados en Andalucia al Sur de Espafia, esta especie se denomina
como el ancestro del conejo domestico que se conoce actualmente (Suckow et al.,
2012). Cabe mencionar otras especies relacionadas al origen del conejo doméstico,
estas son la O. burgi y O. lacosti caracterizadas por ser robustas y de talla mayor
(Cabezas et al., 2011), Suckow et al., (2012), describen que a finales del Paleolitico

se genero la extincién de especies a excepcion de O. cuniculus.

En el periodo glaciar la localizaciéon del conejo en la peninsula ibérica data desde

su extension por el norte de Africa y Europa (LOpez-Martinez, 2008).

En la parte Suroeste de la Peninsula alcanzando Espafia, Portugal e islas atranticas
habito la especie Oryctolagus cuniculus algirus, y en el noroeste Oryctolagus
cuniculus cuniculus (Pinheiro et al., 2016). En la zona a la que se pudiese denominar
como frontera se pobl6é por ambas especies, las cuales se tuvieron las posibilidades

de hibridar (Suckow, 2012).

Por similitudes fenotipicas entre roedores y liebres, existe una controversia en la
clasificacion taxondmica de los lagomorfos (Meng y Wyss, 2005).
Lepus cuniculus fue el nombre usado para identificar el grupo formado por conejo

europeo, cola de algodon y liebres, pero para el afio de 1873 fue incluido el nombre



de Oryctolagus cuniculus (Hoffman, 1993), actualmente estas tres especies se

clasifican en diferentes géneros (Suckow et al., 2012).

Cuadro 1.- Taxonomia del conejo europeo (adaptado de Suckow et al., 2012)

Orden Lagomorpha
Familia Leporidae
Genero Oryctolagus

lll.- GENERALIDADES DE LA PRODUCCION CUNICOLA

La cunicultura es el concepto que describe a la produccion de conejo, esta actividad
es de distribucion mundial en la unién europea es mas concurrida, Francia es el
productor nimero uno en este continente al cual le sigue Espafia representando un
25%. Aunque esta especie cuenta con caracteristicas biolégicas eficientes, en
México el consumo de carne es inferior en comparacién con Malta, Italia Espafia y
Francia. Debido a costumbres culturales el consumo de carne de conejo en la Union
Europea esta centrado en nueve paises, aungue los responsables de producir mas
del 85% solo son Italia, Espafia y Francia. La tecnificacion en la cunicultura a llevado

a la reduccion de unidades productoras (MAPA, 2019).

En la actualidad alrededor de 50 razas son criadas para produccion de piel, pelo y
carne (Gonzalez, 2016). Sin olvidar la importancia que emerge esta especie en con
fines de investigacion y también cabe mencionar la implementacién de esta especie

como mascota en la sociedad occidental.



IV.- ANTECEDENTES DE LA ENFERMEDAD HEMORRAGICA DEL CONEJO

Esta enfermedad viral es también identificada como:

Viral Haemorragic Disease

Enfermedad Virica-Hemorragica (RHDV)

En base a los registros citados por Yuan et al., (2013), el inicio de la RHDV fue en
el afio de 1984 en la Provincia de Jiangsu de la Republica Popular de China,
caracterizandoce por una propagacion inmediata en la especie Oryctolagus
cuniculus. Enfermedad que en menos de 12 meses extermino a 140,000,000
conejos en un area de 50,000. Relacionado a la importacion de pieles de origen

chino, Corea reporto casos de esta enfermedad (Yuan et al. 2013).

Chasey et al., (1997) y Moss et al., (2002) describen un posible origen de la
epidemia, adjudicado a una importacién alemana, debido a evidencias que apuntan
a una enfermedad asintomatica que inicio en Europa antes de los casos en la
Republica China. Aunque el primer brote en la union europea se registro hasta el

afo 1986 en Italia (Zhu et al., 2015 y Esteves et al., 2015).

En el lugar de origen de esta especie (Peninsula Ibérica), los brotes de la
enfermedad hemorragica del conejo se notificaron en Espafia en el afio 1988 y
Portugal en 1989, ocasionando una disminucién en la poblacion de conejos
silvestres. También en naciones al norte de Africa notificaron brotes de la
enfermedad. En el continente americano el primer brote lo registro México en 1988

por importacion de pieles de la Republica China (Capucci et al., 2017).



El origen exacto y el desarrollo del RHDV aun no estan claros. Aunque los primeros
registros provinieron de China, varios estudios sugieren que el RHDV se origin6 en
Europa, donde el virus se propagd mucho antes de que se informara el primer
brote en 1984. Andlisis recientes sugieren una fecha de origen entre 1970 y

1981, poco antes del primer brote en 1984 (Rocha et al., 2017).

Para el siglo XXI en los primeros diez afios se logré un equilibrio con el descenso
del nimero de brotes, lo cual indicaba un manejo adecuado (Le Gall-Reculé, 2011
a, b). Para el afio 2011 se descubrioé una variante del RHDV en Espafa, causando
muertes que afectaron a los productores de conejos (Lavazza et al., 2015; Hall et
al., 2016), esta nueva variante de RHDV, se detect6 desde el 2012 en granjas y
conejos silvestres (O. cuniculus algirus y O. cuniculus cuniculus), en Espafa y
Portugal, esta variante se caracteriza por su facilidad de diseminacién abarcando
toda la Peninsula Ibérica. Esta variante mata conejos vacunados contra RHDV

clasico y de 11 dias de edad (Dalton et al., 2017).

En 2012, Canada reporto un caso de la variante de RHDV en un conejo domestico

(Esteves et al., 2014).

Dalton et al., (2017), denominan a la enfermedad hemorragica viral de los conejos
como endémica en Asia, América y Europa, enfatizando en las considerables

pérdidas econdmicas que genera a nivel global.



4.1.- Etiologia y patogenia

La etiologia de la enfermedad hemorragica del conejo es un Calicivirus (CV), este
virus es de talla pequefia y redondo (27 a 32 nm de didmetro). El cual pertenece a
una denominada, ronda pequefia virus estructurados (SRSV), debido a la forma de

copa de la superficie se denomina "calicivirus" (Rohayem et al. 2010).

El Comité Internacional de Taxonomia de Virus (ICTV) reconoce cuatro géneros en
la familia Caliciviridae (Cuadro 2).

Cuadro 2.- Géneros de la familia Caliciviridae

GENEROS EN LA FAMILIA CALICIVIRIDAE
Reconocidos No reconocidos
Lagovirus Nabovirus
Vesivirus Becovirus
Norovirus Recovirus
Sapovirus Valovirus

(Abrantes et al. 2012; Martin-Alonso et al. 2016; Rocha et al. 2017; Calvete et al.
2018; Calvete et al. 2019).

De Sheng et al., (2015), designan como especie causal de la RHDV al Caliciviridae
lagovirus europaeus (genotipo Gl.1) y Dalton et al. (2012) menciona que el Unico

serotipo de RHDV se divide en RHDV clasico y RHDVa.

RHDV es un virus de ARN monocatenario de sentido positivo, con un genoma de ~
7,4 kb y una cola poli-A 3' (Mayers et al., 1991). El virus tiene dos marcos de lectura
abiertos (ORF): ORF1, después de la traduccion y la escision proteolitica, produce
las proteinas no estructurales y la proteina principal de la capside, VP60, y ORF2
es responsable de una proteina estructural menor, VP10 (Wirblich et al.,
1996). Tambiéen se encuentra un ARN subgenomico de ~ 2,2 kb en los viriones del
RHDV vy es la principal fuente de proteina VP60 (Boga et al., 1992). Los viriones

RHDV son particulas esféricas sin envoltura, con un diametro de entre 27 y 35 nm



y depresiones en forma de copa de los calicivirus tipicos (Parra y Prieto 1990). Por
su alta estabilidad en el medio ambiente, el RHDV puede detectarse en muestras
de tejido degradadas, incluso en condiciones ambientales no aptas, sin necesidad
de conservacion posterior en estabilizadores como el ARN, por ejemplo, (Henning
et al., 2005), y en tejidos mantenidos congelados durante varios afios (Lopez et al.,

2014; Lépez et al., 2017).

Filogenéticamente, se han identificado cuatro genotipos del RHDV (Le Pendu et al.,
2017). Gl.1, a menudo denominada forma clasica, agrupa las primeras cepas
caracterizadas en todo el mundo (Le Gall-Reculé et al., 2003; Farnés et al., 2007;
Miiller et al., 2009) y fue el Unico genotipo patdgeno que circulé durante mas de 20
afos. Se reconocen cuatro variantes dentro de Gl.1, Gl.1a-d (Le Gall-Reculé et al.,
2003) y Gl.1a tiene propiedades antigénicas distintas y se asocia principalmente
con brotes en conejos (Capucci et al., 1998). Gl.2 es un nuevo genotipo que surgio
en Francia en 2010 (Le Gall-Reculé et al., 2011) y fue responsable de disminuciones
masivas en las poblaciones de conejos europeos (Delibes-Mateos et al.,
2014). Curiosamente, mientras que Gl.2 puede causar la muerte en conejos jovenes
(menores de ocho semanas de edad) y especies de liebres, como Lepus
europaeus, L. timidus, L. corsicanus y L. capensis (Puggioni et al., 2013; Camarda
et al., 2014; Hall et al., 2017; Neimanis et al., 2018;), no hay informes de brotes
masivos de GIl.1 que afecten a gatitos y liebres. La gran divergencia (>15%) entre
Gl.1y Gl.2 podria ser responsable de la proteccién incompleta/baja de las vacunas
desarrolladas contra Gl.1 en los brotes de GIl.2 (Le Gall-Reculé et al.,

2011). Finalmente, los genotipos GI.3 y Gl.4 corresponden a las formas no



patégenas de RHDV (Capucci et al., 1996; Esforzarse et al., 2009). En la década de
2000, con los avances en la capacidad de secuenciacién de los laboratorios
genéticos, comenzaron a describirse varios eventos de recombinacion intra e
intergenotipo (Forrester et al., 2008; Abrantes et al., 2008). Es importante destacar
que el origen y la evolucion de GI.2 parecen estar estrechamente asociados con la
recombinacién en la unién polimerasa/capside (Lopez et al., 2015; Hall et al., 2018;

Abrantes et al., 2020).

Hu et al. (2016), definen a la enfermedad hemorragica del conejo (RHD por sus
siglas en inglés) como una enfermedad mortal e infecciosa altamente contagiosa y
aguda en conejos, la cual causa coagulacion intravascular diseminada y apoptosis

de hepatocitos.

En 1990 Parra y Prieto notificaron que desde los primeros brotes de esta
enfermedad se observo una morbilidad del 100% y mortalidad de 90% en adultos
(OIE, 2015). Pero se comprob6 que estos parametros dependen de las cepas, se
habla de una morbilidad entre el 30-100% y mortalidad entre el 40-100% en adultos
(Gao, 2013; OIE, 2016). Los animales con menos de 8 semanas tienen una menor

susceptibilidad y los menores a 14 dias muestran resistencia (OIE, 2015).

En conejos domesticos y silvestres menores de un mes la variante RHDVb, tenia

una mortalidad entre 80 y 90% (Le Gall-Reculé et al., 2013; Dalton et al., 2014).

Segun las pruebas experimentales y en ambitos naturales los conejos de 15 a 25
dias son predisponentes a la enfermedad (Puggioni, et al., 2013; Capucci et al.,

2017).
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RHDV se une a los oligosacaridos HBGA H tipo 2, A tipo 2 y B tipo 2, estas
estructuras se localizan en la superficie de las células del epitelio de los tractos
respiratorio superior y digestivo que el virus encuentra por primera vez cuando
infecta al huésped y, por lo tanto, donde es mas probable que se encuentren las

puertas de entrada del virus (Ruvoén -Clouet et al., 2000; Nystrom et al., 2011).

Los conejos adultos tienen objetivos especificos para las primeras etapas del ciclo
infectivo del calicivirus. En las primeras horas después de la infeccion por RHDV,
se detectan antigenos virales en el higado y se produce la replicacion viral en el
citoplasma de los hepatocitos, que se encuentran principalmente en centroacinares

(Moussa et al., 1992; Alonso et al., 1998; Jung et al., 2000; Kimura et al., 2001).

Durante el curso de la enfermedad las células hepaticas aumentan en 36 y 48 hrs
(Jung et al., 2000). En las células de Kupfer se han detectado antigenos virales que

se asocian a la replicacion viral (Kimura et al., 2001).

De igual manera se habla de la presencia de antigenos virales en los macréfagos
ubicados en la pulpa roja del bazo (Kimura et al., 2001), en los rifiones (Prieto et al.,

2000) y en pulmén en especifico en los macréfagos alveolares.

Algunos puntos de vista sefialan que al presentarse el virus en los macrofagos
alveolares favorece el transporte del virus por el torrente sanguineo, cuando el virus
llega al higado las células de Kupfer son el medio de transporte del virus a otros

organos (Kimura et al., 2001).

En conejos jovenes la propagacion viral no es clara, experimentalmente la deteccion

de antigenos virales en los hepatocitos fue en conejos de 2 semanas de edad
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(Mikami et al., 1999), gran parte de los estudios arroja la deteccion en conejos
mayores de un mes (Prieto et al., 2000; Shien et al., 2000). Se sugiere que en
conejos jovenes catalogados resistentes pueden tolerar la replicacion viral, la
eliminacion del virus es rdpida puesto que al dia 4 los antigenos virales ya no se
detectan (Shien et al., 2000). No se ha evaluado completamente la presencia del

virus en otros 6rganos.

La OIE (2016), comparte que el periodo de incubacién de la enfermedad es de 1y
3 dias y/o de 3-5 dias en el RHDVb, generalmente los conejos mueren entre las 12
y 36 horas después de presentar temperaturas mayores a los 40°C. En base a la
evolucion en la fase clinica de la enfermedad se pueden identificar tres cuadros

clinicos (Abrantes et al., 2012; OIE. 2012; Trzeciak-Ryczek et al., 2015).

4.2.- Signos clinicos

Después de la infeccion por RHDV no hay signos clinicos visibles y los animales
mueren, los signos se pueden observar horas antes de la muerte, en el caso de
conejos adultos mueren tras aproximadamente 3 dias después de la infeccion

(Marques et al., 2014).

Signos de fase aguda
Anorexia, apatia y congestién de la conjuntiva palpebral, lagrimeo, hemorragias

oculares y epistaxis.

Neuroldgicos: opistétonos, excitacion, paralisis y ataxia.

Respiratorios traqueitis, disnea, cianosis y secrecion nasal espumosa Yy

sanguinolenta.



Figura 1.- Epistaxis profusa

Figura 2.- Exudado nasal espumoso, sero-sanguinolento

Figura 3.- Exudado nasal mixto, seroso-mucoso y sanguinolento
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Figura 4.- Congestion de la conjuntiva en un conejo afectado por el RHDVb

Signos fase subaguda

Las formas subagudas de la enfermedad presentan Signos mas leves en
comparacion a la fase aguda, donde la mayoria de conejos sobreviven. Los conejos
gue padecen infecciones subagudas forman anticuerpos contra RHDV que dotan
de proteccion contra alguna reinfeccion, 1-2 semanas después mueren, pero los

conejos que sobreviven tienen una seroconversion potente (Abrantes et al., 2012).

El RHDV causa la enfermedad hemorragica del conejo (EHC), una enfermedad de
los conejos altamente contagiosay mortal caracterizada por necrosis hepatica,

intestinal y linfatica y coagulacién intravascular terminal masiva (Zheng et al. ,2016).
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Principales lesiones histopatolégicas

Figura 6.- Imagen microscOpica del tejido esplénico en la que se observan signos de

hemosiderosis. H&E. 20x

(Hukowska-Szematowicz et al. 2013; Lopes et al., 2015 a, b; Selleri et al., 2014).

Figura 7.- Organos de conejo infectado con RHDVb
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Los conejos adultos infectados mueren dentro de las 48—72 h posteriores a la

infeccion (Trzeciak-RyczeK et al., 2016).

Figura 8.- Liquido ambarino libre en cavidad toracica

(Simpson et al., 2014).

p—

Figura 9.- Corazén y pulmones de 4 animales afectados por RHDVb, coloracion irregular,

focos de hemorragia y congestion vascular.

Figura 10.- Higado de 4 animales infectados por RHDVb, se observa hepatomegalia, textura

friable, decoloracién difusay patron lobular marcado.
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4.3.- Diagnostico de laboratorio y diferencial

Se utilizan tres métodos  principales para el  diagnéstico  seroldgico del
VHD: inhibicion de la hemaglutinacion (HI), ELISA indirecto (I-ELISA) y C-ELISA.
Cada uno de estos métodos tiene ventajas y desventajas. En términos
de disponibilidad de reactivos y complejidad técnica del ensayo, HI es el método
mas conveniente, seguido por I-ELISA y C-ELISA. Por otro lado, ambas
pruebas ELISA son  mas rdpidas y sencillas que la HI, especialmente  para
un gran nimero de muestras. La especificidad de la prueba C-ELISA es mucho
mayor que la de los otros dos métodos. Se ha descrito un método C-
ELISA alternativo para mejorar la interpretacion serolégica y clasificar con
precision el estado inmunoldgico de los conejos, el método combinado ELISA.
También hay métodos disponibles para diferenciar las respuestas de anticuerpos
IgA, IgM e 1IgG. Se pueden utilizar varias pruebas adicionalesen la
investigacion y en los casos en los que se requiere una mayor sensibilidad para
detectar anticuerpos en especies no objetivo o anticuerpos producidos por agentes
de reaccion cruzada como el RHDV (OIE, 2012).

Es dificil distinguir clinicamente la enfermedad hemorragica en conejos de otras
enfermedades, por loquela confirmaciébn del diagnéstico siempre debe

realizarse en un laboratorio oficial.



Cuadro 3.- Diagnostico diferencial de RHDV.
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Enfermedades Signos Lesiones
Nodulos cutéaneos, con | La muerte por neumonia, caracteriza
inflamacion  alrededor | por la produccion de tumores o
Mixomatosis | de los ojos (enfermedad | mixomas, conjuntivitis y descarga

de la cabeza grande) y
genitales, al mismo
tiempo puede haber una
inmunosupresion grave
gue permite la aparicion
de

bacterianas

infecciones

secundarias, por lo que
son comunes los signos
de neumonia. A medida
que la enfermedad
progresa, el animal
aparece mas decaido y
Se ha sefialado también
una forma respiratoria
de

lesiones cutaneas.

la enfermedad sin

ocular mucopurulenta (Pinheiro, 2016).

Enfermedad de

la liebre marrén

Anorexia, apatia ,ataxia,

ictericia, respiratorios,
pérdida de peso vy
letargia

Se observan hemorragias internas y
externas, asi como necrosis hepatica
debido a

hepatocitos.

la degeneracion de los

Salmonelosis

Enteritis/diarrea,

septicemia y abortos.

Se observan focos necréticos
(muerte de las células) e inflamacion
cronica (granulomas) en el higado,

rifidn, bazo y pulmones (OIE, 2018).
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Enterotoxemias

Diarrea, timpanismo,

presencia de moco no

Dilatacion del estdmago, duodeno
debido a la presencia de liquido y gas

(OIE, 2018).

opistotonos

constantes
Mortalidad y lesiones caracteristicas en
Coccidiosis Diarreas, pérdida de | el higado (OIE, 2018).
peso.
Petequias y equimosis organicas, asi
MRCV Congestion conjuntival | como hemorragias en pulmon, intestino
(Michigan con descarga ocular, |y Gtero. El higado aparece necrético y
Rabbit cianosis, apatia, diarrea, | la vesicula biliar puede presentar
Calicivirus) ataxia, vocalizacion vy | fibrosis periductal. (Suckow, 2012). El

virus se detecta fundamentalmente en
higado (Abrantes, 2012).

4.4.- Transmision y tratamiento

La transmision de este agente viral, es de forma oral, conjuntival, nasal y parenteral,

insectos que se alimentan de sangre también se incluyen como vectores (Duarte, et

al. 2015).

También se menciona la transmision directa que es de animal infectado a animal

sano, por la secrecion y excrecion de particulas virales (Westcott et al., 2015), o de

manera indirecta con ropa, alimento, camas, jaulas, agua y equipo contaminado

(Tung et al. 2015)

Se sugiere que la entrada del virus es por medio de nariz y cavidad bucal. La

infeccidn fecal se considera como preferente en las infecciones naturales (Leuthold




19

et al., 2014). Por la resistencia del virus a condiciones extremas los cadaveres de
conejos infectados contienen particulas virales por tres meses (Westcott et al.,

2014).

RHDV resiste condiciones ambientales secas hasta el 2011 no se genero evidencia

de que este virus pueda infectar a otras especies (Nystrom et al., 2011)

Actualmente, no existen tratamientos farmacolégicos para las enfermedades
causadas por RHDV y RHDVb. Para los animales domésticos considerados
mascotas se ha descrito la posibilidad de aplicar cuidados de apoyo, aunque
existen garantias limitadas de éxito (Cheng et al., 2013). Este tipo de tratamientos
no son adecuados para animales de produccién debido al alto costo y las bajas
tasas de supervivencia. En emergencias sanitarias, la vacunacion de emergencia
es la unica medida aplicable. Asimismo, es crucial la existencia de programas de
vacunacion contra RHDV y RHDVb adaptados a cada situacién (sistema de
explotacion o tipo de animal de compaifiia) (Dalton et al., 2017). Se desarroll6 una
vacuna comercial altamente eficaz que previno adecuadamente la enfermedad,
permitiendo su control en conejos (Leuthold et al., 2014). Las autoridades
sanitarias podran desarrollar el programa de vacunacidn mas conveniente para

cada region (OIE, 2015).

4.5.- Medidas de bioseguridad

Las recomendaciones de la OIE (2012), son las siguientes;

Adoptar medidas higiénicas como limpieza y desinfeccion, eliminacion de

cadaveres por medio de fosas. Despues de aplicarlas es recomendable vacunar a
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la nueva poblacion de conejos a los 40 dias de edad, después de varios ciclos se
aconseja detener la vacunacion, aunque también se recomienda incluir grupos
centinelas los cuales no seran vacunados y asi indicaran la persistencia del virus
en el hato. La seroterapia se utiliza para disminuir las pérdidas economicas y
propagacion de la enfermedad, la administracion parenteral de anti-RHDV

hiperinmune, produce una corta y rapida proteccién contra RHDV (OIE, 2012).

V.- PROTOCOLO DE CONTROL Y PREVENCION EN MEXICO

El primer caso notificado por la SENASICA gracias al programa “AVISE”, fue el 3 de
abril del 2020, reportando 30 conejos de adultos de produccién convencional en

Casas Grandes municipio del estado de Chihuahua.

Estos animales presentaron disnea y hemorragia nasal por lo cual se aplicé una
prueba de hemaglutinacion y reaccion de la cadena polimerasa con transcriptasa
inversa, la cual concluyo en un resultado positivo a la anteriormente erradicada
enfermedad hemorragica del conejo. Derivado del reporte emitido por el resultado
hallado en un laboratorio de bioseguridad nivel 3 desde el 8 de abril del 2020, en
México se activaron nuevas tareas Para el control, prevencion y erradicacion de
esta enfermedad viral de importancia econdmica y sanitaria en la produccién

cunicola del pais (OIE, 2020 a, b).
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5.1.- Bioseguridad

Despoblar completamente el local y limpiar y desinfectar las instalaciones, equipos
o0 instrumentos que hayan estado en contacto con conejos infectados. Eliminacion
oficial de cadaveres, subproductos y desechos de animales. Aislamiento y la
vigilancia se realiza dentro de un area de contencion o &rea protegida. Esta

prohibida la vacunacion y el tratamiento de los animales afectados (OIE, 2020 a, b).

En el manual de buenas practicas en la produccion de carne de conejo se
especifican medidas de bioseguridad y buenas practicas de fabricacion y acciones
basicas de sanidad animal disefiadas para minimizar los riesgos Introduccion,
transmision o difusion de EHVC, y garantizar trazabilidad de todas las actividades
realizadas en la unidad de produccién cunicola. Son los principales factores para
romper la cadena de transmision del virus y enfermedades infecciosas, con efectos

preventivos y correctivos (SADER, 2020).

5.2.- Reportes de caso

Si la unidad de producciéon cunicola es sospechosa de EHVC, el SENASICA
implementara inmediatamente el aislamiento preventivo, el cual podra levantarse
si los resultados  oficiales demuestran que nose trata de EHVC. Si los
resultados de laboratorio son positivos, se debe hacer un diagnéstico claro
aislamiento de los activos afectados, expuestosy riesgosos de la zona. Con
base en estudios epidemioldgicos, determinar el origen de la epidemia y su entorno.
Se deben implementar medidas de bioseguridad adecuadas en la zona
para evitar la propagaciéon de la enfermedad; movilizar animales, productos y

subproductos hasta que la condicion médica epidémica esté bajo control. Ademas,
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existe la obligacion de informar inmediatamente de situaciones sospechosas

(SADER, 2020).

5.3.-Vacuna VEHC-2-BIVE

Es la primera y Unica vacuna autorizada en México, actualmente, la vacuna se
distribuye en colaboracién con la DGSA y la CPA Unicamente a granjas y unidades
de produccion en los paises con brotes para promover el desarrollo econémico
y garantizar la seguridad animal.

VEHC-2-BIVE es una vacuna monovalente inactivada recomendada para conejos
mayores de 8 semanas de edad, pero puede usarse en animales menores de 8
meses bajo la direccidén y supervision de un veterinario (PRONABIVE, 2021).

La presentaciéon de la vacuna VEHC-2-BIVE® es parenteral lista para la inyeccion

eficaz para inmunizar a conejos a partir de 2 meses de edad (SENASICA, 2020).

Figura 11.- VEHC-2-BIVE®
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Cuadro 4.- Localidades donde se ha detectado la enfermedad hemorréagica viral del conejo en

México. * = Conejos domésticos y/o silvestres.

Estado Municipio Sitio/Predio Latitud Longitud Especies

Baja California Ensenada Mo determinado Mo determinada No determinada Conejos®

Baja California Ensenada Mo determinado Mo determinada  No determinada  Conejos®

Baja California Ensenada Mo determinado Mo determinada Mo determinada Conejos®

Baja California Ensenada Mo determinado Mo determinada No determinada Conejos*

Baja California Tecate Mo determinado Mo determinada  No determinada  Conejos®

Baja California Sur  Mulegé Mo determinado Mo determinada No determinada Conejos®

Chihuahua Ascension Cerros Prietos 30°43°49.9 107°05°02.2" Individuos muertos
Chihuahua Ascension El Chamizo 31727 1487 -107°31728.8" Individuos muertos
Chihuahua Ascension El Fresnal 31°06°57.9" 1077 29°54.0" Individuos muertos
Chihuahua Ascension Ejido Ascensidn 31°09°43.3" 107°52°37.3" Individuos muertos
Chihuahua Ascension Ejido Los Reyes 31°03715.6" 108°08°23.0" Individuos muertos
Chihuahua Ascension Laguna de Guzman Mo determinada No determinada  Individuos muertos
Chihuahua Ascension La Cruz 31°01°00.2" 108°06°03.6" Lepus spp.

Chihuahua Ascension La Morita 31°00°55.47 107°59°06.9" Individuos muertos
Chihuahua Ascension Ranche Las Lilas 30°55°39.0" 108°11°22.9" Lepus spp. ¥ Sylvilagus spp.
Chihuahua Ascension Ranchos Tres Papalotes  31°12°01.8" 1081 7°46.4" Individuos muertos
Chihuahua Ascension Ranchos varios 31217477 107°20°53.1" Oryctalagus cuniculus, Lepus spp. y Sylvilagus spp.
Chihuahua Ascension Ranchas varios 3105°26.0° 108°00°04.0" Individuos muertos
Chihuahua Aldama Brecha Norte 28°53°29.5" 105" 56°45.0" Lepus spp.

Chihuahua Aldama El Morridn 29°03°37.0" 1057 37°24.7" Lepus spp. y Sylvilagus spp.
Chihuahua Aldama ElVenado 29°27°07.4" 1067 07°47.3" Lepus spp. y Sylvilagus spp.
Chihuahua Aldama La Mesa 28°47°23.7" 105" 58'59.8" Lepus spp.

Chihuahua Aldama Malina 28°4619.0" 105" 58°59.8" Lepus spp.

Chihuahua Aldama Zooldgico 28°50°08.17 105%55'50.1" Oryctalagus cuniculus
Chihuahua Chihuahua El Coyamito 25°43°40.8" 106°09°02.9" Individuos muertos
Chihuahua Chihuahua El Faro 25°23°49.5" 106° 20°58.3" Lepus spp. ¥ Sylvilagus spp.
Chihuahua Chihuahua El Quince 25747 18.6" 106° 01707 4" Individuos muertos
Chihuahua Chihuahua La Gregoria 26°38°25.2" 106°17°46.7" Lepus spp.

Chihuahua Chihuahua La India 29°471°48.3" 106° 18'59.4" Lepus spp.

Chihuahua Coyame Gemelos 257 05'40.2" 1057 40715.8" Individuos muertos
Chihuahua Coyame Tres Castillos 26°50°15.5" 105°44710,5" Individuos muertos
Chihuahua Janos Camino a Buenavista 31°0212.5" 108%1501.7 Individuos muertos
Chihuahua Janos ElUno 30°5016.5" 108°25°38.2" Individuos muertos
Chihuahua Janos La Cruz 31°02°36.1" 108°08°43.5" Lepus spp.

Chihuahua Janos La Pradera 30°53'13.3" 108%14°39.4" Lepus spp.

Chihuahua Jimenez Huerta Nogalera 27716'35.4" 104° 54°35.07 Individuos muertos
Chihuahua Jimenez La Chavinda 27°32°304" 1047 15726.3" Individuos muertos
Chihuahua Judrez Ojo de En medio 31722 50.4" 1067 33°45.0" Individuos muertos
Chihuahua Judrez Rancho de Gonzalez 31°12°248" 106° 31°23.4" Individuos muertos
Chihuahua Judrez Rancho lose Corral 31°15°05.7" 106° 33712.4" Individuos muertos
Chihuahua Meoqui Mo determinado No determinada Mo determinada Conejos®

Chihuahua Muevo Casas Grandes  Palma Alta 30743 37.0" 107°48°23.9" Individuos muertos
Chihuahua San Buenaventura Huertas 259°50°54.4" 107° 29176 Lepus spp. y Sylvilagus spp.
Chihuahua Saucillo Mo determinado No determinada Mo determinada Conejos”

Chihuahua Valle de Allende Varios Ranchos 26°57'51.2" 1057 14°58.3" Lepus spp. ¥ Sylvilagus spp.
Chihuahua Valle de Zaragoza No determinado No determinada Mo determinada  Conejos®

Chihuahua Villa Ahumada Varios Ranchos Nodeterminada MNodeterminada Lepus spp. y Sylvilagus spp.

Coahuila Viesca La Viesca 25°20° 28" 102°48"16"

Lepus spp. y Sylvilagus spp.
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Estado Municipio Sitio/Predio Latitud Longitud Especies
Durango Gomez Palacio Mo determinado Mo determinada No determinada Conejos®
Durango Delicias Mo determinado Mo determinada No determinada Conejos®
Sonora Agua Prieta 5an Bernardino 31719718.5" 109°15"18.5" Individuos muertos
Sonora Altar Municipio 30°43°33.0" 111°50°54,2" Individuos muertos
Sonora Carbo No determinado 25741°40.4" 110°57°52.8" Individuos muertos
Sonora El Arivaipa No determinado 31°05°03.7" 112*17°09.8" Individuos muertos
Sonora Félix Gomez No determinado 28°04°46.7" 110°52°28.8" Individuos muertos
Sonora Guaymas No determinado 28704739.87 110°52°23.3" Individuos muertos
Sonora Guaymas El Represo 28°23°53.3" 110°35°31.1" Lepus spp. y Sylvilagus spp.
Sonora Guaymas La Pintada 2873574977 111°00°48.0" Lepus alleni
Sonora Hermuosillo La Mina 28°47°15.8" 110°55°30.5" Lepus alleni
Sonora La Misa No determinado 287227387 110°31°53" Individuos muertos
Sonora Miguel Alemdn Rancho Escalante 28°50°58.11" 111°28°57.6" Lepus spp.
Sonora Regidn Mo determinado 29°39°02.2" 1117327347 Lepus spp.
Sonora Trincheras La Esperanza 30°227192" 111°30°36.6" Individuos muertos
Sonora Isla Tiburén Zona noroeste 29°05°48.7" 12°16 188" Lepus alleni

(Lorenzo et al., 2020).
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